CURRICULUM VITAE DELLA DOTT.SSA

INFORMAZIONI PERSONALI

Nome
E-mail

Posizione lavorativa attuale

ISTRUZIONE E FORMAZIONE

2011-2015

2006-2010

Aprile 2006
Febbraio 2006
Luglio 2005

Giugno 1998

VALERIA D’ARGENIO

D’Argenio Valeria
dargenio@ceinge.unina.it

Ricercatore Universitario a tempo determinato RTDa (SSD 05/E3 - BIO12)
dell'Universita Federico I, Dipartimento di Medicina Molecolare e Biotecnologie
Mediche, c/o il CEINGE Biotecnologie Avanzate — Pl CEINGE Biotecnologie
Avanzate - Responsabile di attivita di diagnostica molecolare c/o CEINGE
Biotecnologie Avanzate

Abilitata in Il fascia per il SSD 05/E3 - BIO12.
Abilitata in Il fascia per il SSD 06/N1 — MED46.

Dottorato di Ricerca della Scuola Superiore Europea di Medicina Molecolare
(SEMM), PhD in Molecular Medicine, indirizzo Human Genetics (Dottorato
quadriennale), presso I'Universita degli Studi di Napoli Federico Il ed il CEINGE
Biotecnologie Avanzate. Discute la Tesi dal titolo “Molecular alterations in
human genetic diseases through Next Generation Sequencing Technologies’
tutor Prof. Francesco Salvatore

Scuola di Specializzazione in Biochimica Clinica, Biologia Molecolare Clinica e
Medicina di Laboratorio, indirizzo Diagnostico, presso il Dipartimento di
Biochimica e Biotecnologie Mediche, Universita degli Studi di Napoli Federico Il
ed il CEINGE Biotecnologie Avanzate. Specializzazione conseguita il 17
Gennaio 2011 con votazione di 70/70 e lode, menzione accademica e dignita di
stampa. Discute la Tesi Sperimentale dal titolo “Basi molecolari di
cardiomiopatie genetiche attraverso metodologie di sequenziamento degli acidi
nucleici ad elevata produttivita”, tutor Prof. Francesco Salvatore.

Iscrizione all'Ordine dei Medici Chirurghi ed Odontoiatri della provincia di Napoli.
Abilitazione all’'esercizio della professione di Medico Chirurgo.

Laurea Specialistica in Medicina e Chirurgia conseguita il 13 Luglio 2005 presso
I'Universita Federico Il di Napoli con votazione di 110/110 e lode. Discute la Tesi
Sperimentale in Biochimica Clinica e Biologia Molecolare Clinica dal titolo
“Interazione tra geni nello sviluppo del fenotipo in malattie genetiche ereditarie:
I'esempio dell'emofilia”, relatore Prof. Francesco Salvatore.

Diploma di maturita classica conseguito presso il Liceo Ginnasio A. Genovesi di
Napoli con votazione di 60/60.



CAPACITA E COMPETENZE
PERSONALI

Conoscenze linguistiche

Conoscenze informatiche

ESPERIENZA LAVORATIVA

Dal 6 Novembre 2018 ad oggi

Dal 19 Gennaio 2015 ad oggi

Da Luglio 2014 a Gennaio
2015

Aprile 2011-Marzo 2014

Da Aprile 2011 ad oggi

Da Aprile 2011 a Settembre
2018

Febbraio-Marzo 2011

Luglio 2006-Gennaio 2011

Ottime capacita di lettura e traduzione dell'inglese. Conoscenza fluente
dellinglese parlato.

Buona conoscenza del sistema operativo Windows e del pacchetto MS Office.
Buone-ottime conoscenze di tools bioinformatici, soprattutto nel campo degli
acidi nucleici, quali ad esempio: software per I'allineamento di sequenze (codon
Code, DNAStar, SeqPilot, Sophia Genetics, Engenome), tools di predizione di
patogenicita di varianti di sequenza (VarSome, SIFT, Polyphen, PMUT), e
consultazione di banche dati specifice (ensembl, dbSNP, 1000Genome, RDP).

Incarico di consulenza per Iimplementazione delle metodologie di NGS nella
diagnostica molecolare, con particolare riferimento alla valutazione della
predisposizione ereditaria ai tumori della mammella e dellovaio e delle
cardiopatie ereditarie, presso il CEINGE Biotecnologie Avanzate. Responsabile
Prof. G. Castaldo.

Ricercatore Universitario a tempo determinato (RTDa) presso I'Universita degli
Studi di Napoli Federico I, SSD BIO/12 Biochimica Clinica e Biologia
Molecolare clinica, Dipartimento di Medicina Molecolare e Biotecnologie
Mediche, dopo essere risultata vincitrice, nel dicembre del 2014, della selezione
pubblica, per titoli e colloquio, per il reclutamento di 1 unita di personale a tempo
determinato per lo svolgimento di attivita di ricerca e di didattica integrativa.
Contratto di Collaborazione a Progetto per attivita di Tutoraggio scientifico —
didattico nellambito del Programma Operativo Nazionale “Ricerca e
Competitivita 2007-2013" per il progetto: “Sviluppo di una piattaforma
tecnologica multiplex per diagnostica molecolare, portatile ed automatizzata,
basata sulla logica strumentale del lab-on-chip, in grado di consentire
applicazioni multiparametriche in campo infettivologico” - progetto di
formazione”, MICROMAP, codice domanda PONO1_02589.

Ricercatore Universitario a tempo determinato presso la Facolta di Medicina e
Chirurgia dellUniversita degli Studi di Napoli Federico |, SSD BIO/12
Biochimica Clinica e Biologia Molecolare clinica, Dipartimento di Biochimica e
Biotecnologie Mediche, dopo essere risultata vincitrice, nel marzo del 2011,
della selezione pubblica, per titoli e colloquio, per il reclutamento di 1 unita di
personale a tempo determinato per lo svolgimento di attivita di ricerca e
didattica integrativa, nel campo dell’High Throughput Sequencing.

P.l. del CEINGE Biotecnologie Avanzate
Responsabile della Piattaforma Tecnologica di “Next Generation Sequencing” di
acidi nucleici c/o il CEINGE Biotecnologie Avanzate.
Contratto di collaborazione per lo sviluppo e la validazione di nuovi approcci
metodologici nel campo dellHigh Throughput Sequencing presso il CEINGE
Biotecnologie Avanzate.
Contratto di formazione-lavoro in qualita di specializzanda di area medica in
Biochimica Clinica-Indirizzo Diagnostico durante il quale ha svolto:
| attivita assistenziali presso I'ambulatorio di Medicina di Laboratorio
afferente al dipartimento di Biochimica e Biotecnologie Mediche
dell'Universita Federico |l di Napoli;



Febbraio 2006 — Luglio 2006

Dal 2006

Novembre 2003 — Gennaio
2006

PRINCIPALI AREE DI

Il. attivita di ricerca presso il CEINGE Biotecnologie Avanzate nel campo
del sequenziamento genico ad alta produttivita.

Contratto di collaborazione a progetto per lo sviluppo di metodi di
sequenziamento ad alta produttivita per applicazione diagnostica presso il
CEINGE Biotecnologie Avanzate.

Iscrizione all’'albo dei Consulenti Tecnici d’'Ufficio del Tribunale di Napoli per lo
svolgimento di attivita peritali per conto del Tribunale stesso.

Tirocinio pre-laurea presso il Laboratorio di Diagnosi molecolare di Fibrosi
Cistica ed altre Malattie Genetiche del Dipartimento di Biochimica e
Biotecnologie Mediche dell’Universita Federico Il di Napoli. Durante questo
periodo si € occupata di Emofila A e B ed, in particolare, di uno studio di
correlazione genotipo-fenotipo coinvolgente alcuni marcatori polimorfici di
Trombofilia. | risultati di tale ricerca sono stati oggetto della tesi di laurea.

RICERCA

Dal 2011 ad oggi, la Dott.ssa D’Argenio e Principal Investigator (Pl) del CEINGE Biotecnologie
Avanzate. In quanto PI, la Dott.ssa D’Argenio € responsabile e coordina le attivita di un gruppo di
ricerca con differenti profili professionali (tesisti, tecnici di laboratorio, contrattisti, specializzandi,
dottorandi e post-doc) e caratterizzate da numerose collaborazioni multidisciplinari a livello nazionale ed
internazionale, come testimoniato altresi dalle pubblicazioni scientifiche che sono state prodotte.
L'attivita di ricerca della Dott.ssa V. D’Argenio, nel campo della ricerca traslazionale e delle
biotecnologie mediche, & incentrata sull'innovazione tecnologica in medicina di laboratorio mediante
I'applicazione di metodologie e biotecnologie innovative allo studio delle basi molecolari delle patologie
umane ereditarie ed acquisite, anche per finalitd diagnostiche e nellottica della medicina
personalizzata. In tale contesto, I'attivita della dott.ssa D’Argenio € rivolta, in particolare, anche al
trasferimento tecnologico di procedure eseguite con metodologie tradizionali a tecniche “omiche”
avanzate come il sequenziamento di tipo “next generation sequencing”.

Specifiche aree di ricerca:

Dal 2015 ad oggi Partecipazione alle attivita di un gruppo di ricerca nel campo delle malattie
genetiche, occupandosi dello sviluppo e della validazione di tecnologie
analitiche e di aspetti biotecnologico applicativi per finalita di diagnostica
molecolare pre-impianto e pre-natale. La Dott.ssa D'Argenio, in particolare, si e
occupata dell'applicazione ed utilizzo di protocolli di whole genome amplification
(WGA) su singola cellula ed ha contribuito allo sviluppo e validazione di un
protocollo diagnostico in grado di ottimizzare il workflow della diagnostica
molecolare pre-impianto e pre-natale.

Dal 2013 ad oggi Partecipazione alle attivita di un gruppo di ricerca finalizzate all'identificazione di
mutazioni germinali associate ad aumentato rischio di tumore della mammella e
dell'ovaio, con riflessi sulla patogenesi e potenziali risvolti terapeutici. La
Dott.ssa D'Argenio, in particolare, si € occupata della validazione di un
protocollo di next generation sequencing per l'analisi dei geni BRCA1 e BRCA2,
del trasferimento dei risultati ottenuti all'attivita diagnostica (attualmente &
responsabile dell'indagine), dello studio di nuove mutazioni identificate, nonché
del disegno e validazione di un pannello di geni associati ad un maggiore rischio
di tumori ereditari.

Dal 2012 ad oggi Partecipazione alle attivita di un gruppo di ricerca finalizzate allo studio del
microbioma umano e del suo possibile ruolo nello sviluppo della malattia
celiaca. Dopo aver fornito un contributo originale alla patogenesi della celiachia,

3



Dal 2011 ad oggi

Dal 2009 ad oggi

Dal 2006 ad oggi

Dal 2009 al 2014

Dal 2006 al 2016

Dal 2003 al 2006

attraverso l'identificazione di una concausa di natura batterica presente nella
mucosa duodenale dei pazienti celiaci, la Dott.ssa D'Argenio si sta occupando
della definizione del ruolo funzionale di tale batterio, nonché del suo possibile
impiego come biomarcatore.

Partecipazione alle attivita di un gruppo di ricerca finalizzate all'identificazione,
attraverso lo studio del microbioma umano, in differenti distretti corporei ed a
partire da differenti tipologie di campioni biologici, di alterazioni quali-quantitative
della componente microbica associate a specifiche patologie e che possano
anche essere target per lo sviluppo di nuovi approcci terapeutici.

Partecipazione alle attivita di un gruppo di ricerca finalizzate allo studio delle
basi molecolari delle cardiopatie ereditarie allo scopo di aumentare la sensibilita
analitica e diagnostica di questo tipo di patologie caratterizzate da elevata
eterogeneita genetica, nonché per facilitarne la diagnosi differenziale. In
particolare, la Dott.ssa D'Argenio si & occupata dell'identificazione dei geni
target e del disegno di un pannello di oltre 200 geni per I'analisi mutazionale in
soggetti affetti da cardiopatie ereditarie, nonché della successiva analisi
mediante tecnologie di sequenziamento genomico massivo (next generation
sequencing) e dell'interpretazione dei dati di sequenza. Successivamente, la
Dott.ssa D'Argenio si sta occupando del trasferimento dei risultati ottenuti
dall'attivita di ricerca alla routine diagnostica.

Partecipazione alle attivita di diversi gruppi di ricerca al fine di caratterizzare
specifici parametri ed indicatori che sono alla base delle malattie umane,
ereditarie ed acquisite, nell'ottica della medicina personalizzata e della
diagnostica molecolare avanzata, attraverso l'applicazione e la validazione di
tecnologie di sequenziamento massivo del DNA. La Dott.ssa D'Argenio si &
occupata dello sviluppo e della validazione di tecnologie analitiche innovative, di
aspetti biotecnologico-applicativi (meccanismi di regolazione dell'espressione
genica ed eventuali alterazioni in corso di malattia), e di aspetti traslazionali
(correlazioni tra caratteristiche genotipiche ed espressione clinica della
malattia). | risultati di queste collaborazioni multidisciplinari, condivise anche
con coautori (molti di area clinica) di altre Istituzioni a livello nazionale hanno
portato alla pubblicazione di numerosi lavori scientifici.

Partecipazione alle attivita di un gruppo di ricerca finalizzate allo studio ed alla
caratterizzazione di un batterio di interesse biotecnologico ai fini di
bioremediation ambientale, occupandosi del sequenziamento de novo
dellintero genoma del batterio stesso, attraverso limpiego di tecnologie
innovative (next generation sequencing). | risultati di questa collaborazione
multidisciplinare hanno portato a due pubblicazioni su riviste scientifiche
internazionali a cui hanno contribuito anche coautori afferenti ad un‘altra
Istituzione a livello nazionale (Universita degli Studi di Salerno).

Partecipazione alle attivita di un gruppo di ricerca finalizzate allo studio ed alla
caratterizzazione di un microrganismo di interesse biotecnologico (produttore di
antibiotici) e con un genoma di dimensioni elevate (12 Mb), occupandosi del
sequenziamento de novo e dell'analisi dell'intero trascrittoma del microrganismo
stesso, attraverso limpiego di tecnologie innovative (next generation
sequencing). | risultati di questa collaborazione multidisciplinare hanno portato ad
una pubblicazione su rivista scientifica internazionale a cui hanno contribuito
anche coautori afferenti ad altre Istituzioni di Ricerca a livello nazionale (Joint
Research Centre di Ispra, Universita del Salento, Universita dell'Insubria,
Universita del Sannio e CNR di Lecce).

Partecipazione alle attivita di un gruppo di ricerca attivo nel campo dello studio
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ATTIVITA IN CAMPO CLINICO

Da Novembre 2018 ad
0ggi

Dal 2012 a Giugno 2018

Dal 2006 al 2011

ATTIVITA DIDATTICA

Da aa 2018

Da aa 2015/2016

Luglio 2014

Luglio 2013

Gennaio 2013

Dal 2012

Per glia.a. 2012/2013 e
2013/2014

delle basi molecolari dellemofia A e B, con particolare riferimento
allindividuazione di geni modificatori del fenotipo (valutazione del possibile ruolo
di polimorfismi associati alla trombofilia in una popolazione di pazienti affetti da
emofilia).

Responsabile di attivita di diagnostica molecolare c/o il CEINGE Biotecnologie
Avanzate per l'implementazione di tecnologie di next generation sequencing
nella diagnostica molecolare, con particolare riferimento alla valutazione della
predisposizione ereditaria ai tumori della mammella e dellovaio e delle
cardiomiopatie congenite.

Responsabile di attivita di diagnostica molecolare c/o il CEINGE Biotecnologie
Avanzate. In particolare, in qualita di Responsabile dellindagine molecolare per
la valutazione della Predisposizione ereditaria dei tumori della mammella e
dell'ovaio, svolge attivita di consulenza oncogenetica, anche nellambito del
percorso “Underforty” in collaborazione con ['lstituto Nazionale Tumori Pascale
di Napoli.

Attivita assistenziali presso I'ambulatorio di Medicina di Laboratorio afferente al
dipartimento di Biochimica e Biotecnologie Mediche dell’'Universita Federico I di
Napoli, nel corso della frequenza della Scuola di Specializzazione in Biochimica
Clinica (cinque anni).

Visiting Professor presso I'Universita Internazionale di Gorazde, Dipartimento di
Studi Europei Jean Monnet (Locarno) in qualita di Titolare del corso di
Biochimica Medica (Biochimica | e Biochimica Il) nellambito dei Corsi di Laurea
a Ciclo Unico in Medicina ed Odontoiatria. Corso in lingua inglese.

Docente del Corso di Laurea Magistrale in Biotecnologie Mediche presso
I'Universita Federico Il di Napoli. Titolare del corso di Advanced Diagnostics,
curriculum in lingua inglese.

Membro di Commissioni per la selezione e valutazione di Master di Il livello
(nel’ambito del progetto MICROMAP, codice domanda PON01_02589).

Titolare del modulo di insegnamento Tecniche di sequenziamento con
particolare riferimento alle nuove metodiche di Next-Generation Sequencing,
nellambito del Corso di formazione per “Manager e Ricercatori di esperti e
manager in ambito biomedico”, Progetto P.R.I.S.M, PON 2007-2013.

Titolare del modulo di insegnamento MA-09 Biotecnologie Molecolari-
Genomica, nellambito del Progetto “PON BIAM EPI- “Esperto in processi
innovativi di sintesi Biomolecolare applicata a tecniche di epigenetica”,
Programma Operativo Nazionale “Ricerca e Competitivita® 2007-2013-PON
01_02512.

Tutor di studenti del corso di Laurea Magistrale in Biotecnologie per la Salute,
specializzandi in Biochimica Clinica e dottorandi in settori affini,
prevalentemente c/o il CEINGE (in convenzione con I'Universita Federico Il di
Napoli).

Titolare dell'insegnamento “Impiego di Markers Biologici nella Valutazione
Nutrizionale” nel’ambito del Corso di Laurea Magistrale Interfacolta in Nutrizione
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Da a.a. 2011/2012

LAVORI IN EXTENSO SU
RIVISTE SCIENTIFICHE
INTERNAZIONALI

1.

Umana -LM/61, Facolta di Medicina e Chirurgia e Facolta di Scienze
Biotecnologiche, Universita degli Studi di Napoli Federico II.

Docente per seminari nella Scuola di Specializzazione in Biochimica Clinica,
Biologia Molecolare Clinica e Medicina di Laboratorio dell’'Universita degli Studi
di Napoli Federico I.

Labruna G, Nanayakkara M, Pagliuca C, Nunziato M, laffaldano L, D'Argenio V,
Colicchio R, Budelli AL, Nigro R, Salvatore P, Barone MV, Sacchetti L. Celiac
disease-associated Neisseria flavescens decreases mitochondrial respiration in
CaCo-2 epithelial cells. Impact of Lactobacillus paracasei-CBA L74 on bacterial-
induced cellular imbalance. Cell Microbiol. 2019:¢13035.

Paparo L, Nocerino R, Bruno C, Di Scala C, Cosenza L, Bedogni G, Di
Costanzo M, Mennini M, D'Argenio V, Salvatore F, Berni Canani R.
Randomized controlled trial on the influence of dietary intervention on epigenetic
mechanisms in children with cow’s milk allergy: the EPICMA study. Sci Rep.
2019;9(1):2828.

Cariati F, Borrillo F, Shankar V, Nunziato M, D'Argenio V*, Tomaiuolo R*.
Dissecting Intra-Tumor Heterogeneity by the Analysis of Copy Number
Variations in Single Cells: The Neuroblastoma Case Study. Int J Mol Sci.
2019;20(4).

*Co-corresponding authors

Nunziato M, Esposito MV, Starnone F, Diroma MA, Calabrese A, Del Monaco V,
Buono P, Frasci G, Botti G, D'Aiuto M, Salvatore F, D'Argenio V. A multi-gene
panel beyond BRCA1/BRCA2 to identify new breast cancer-predisposing
mutations by a picodroplet PCR followed by a next-generation sequencing
strategy: a pilot study. Analytica Chimica Acta 2019;1046:154-162.

D'Argenio V. The Prenatal Microbiome: A New Player for Human Health. High
Throughput 2018;11:7(4).

D'Argenio V, Casaburi G, Precone V, Moccia LG, Postiglione I, Bocchino M,
Sanduzzi A. A common microbial signature is present in the lower airways of
interstitial lung diseases including sarcoidosis. Sarcoidosis vasculitis and diffuse
lung disease 2018;35:354-62.

laffaldano L, Granata |, Pagliuca C, Esposito MV, Casaburi G, Salerno G,
Colicchio R, Piccirillo M, Ciacci C, Del Vecchio Blanco G, Guarracino MR,
Salvatore P, Salvatore F, D'Argenio V* Sacchetti L*. Oropharyngeal
microbiome evaluation highlights Neisseria abundance in active celiac patients.
Sci Rep. 2018;8(1):11047.

*Co-corresponding authors

Ferrucci V, de Antonellis P, Pennino FP, Asadzadeh F, Virgilio A, Montanaro D,
Galeone A, Boffa I, Pisano I, Scognamiglio I, Navas L, Diana D, Pedone E,
Gargiulo S, Gramanzini M, Brunetti A, Danielson L, Carotenuto M, Liguori L,
Verrico A, Quaglietta L, Errico ME, Del Monaco V, D'Argenio V, Tirone F,
Mastronuzzi A, Donofrio V, Giangaspero F, Picard D, Remke M, Garzia L,
Daniels C, Delattre O, Swartling FJ, Weiss WA, Salvatore F, Fattorusso R,
Chesler L, Taylor MD, Cinalli G, Zollo M. Metastatic group 3 medulloblastoma is
driven by PRUNE1 targeting NME1-TGF-B-OTX2-SNAIL via PTEN inhibition.
Brain. 2018;141:1300-1319.



10.

1.

12.

13.

14.

15.

16.

17.

18.

19.

20.

21.

Bergougnoux A*, D'Argenio V*, Sollfrank S*¥, Verneau F, Telese A, Postiglione
[, Lackner KJ, Claustres M, Castaldo G, Rossman H, Salvatore F, Raynal C.
Multicenter validation study for the certification of a CFTR gene scanning
method using next generation sequencing technology. Clin Chem Lab Med 2018
56:1046-1053.

*Co-first authors

D’Argenio V, Esposito MV, Nunziato M, De Simone A, Buono P, Salvatore F,
Frisso G. Molecular diagnosis of Brugada syndrome via next-generation
sequencing of a multigene panel in a young athlete. Med Sport 2018;71:27-3.
D'Argenio V. The High-Throughput Analyses Era: Are We Ready for the Data
Struggle? High Throughput. 2018;7(1).

D’Argenio V. Human Microbiome Acquisition and Bioinformatic Challenges in
Metagenomic Studies. Int. J. Mol. Sci. 2018,19,383.

laffaldano L, Nardelli C, D'Alessio F, D'Argenio V, Nunziato M, Mauriello L,
Procaccini C, Maruotti GM, Martinelli P, Matarese G, Pastore L, Del Vecchio L,
Labruna G, Sacchetti L. Altered Bioenergetics Profile in Umbilical Cord and
Amniotic Mesenchymal Stem Cells from Newborns of Obese Women. Stem
Cells Dev. 2018;27:199-206.

D'Argenio V, Del Monaco V, Paparo L, De Palma FDE, Nocerino R, D'Alessio
F, Visconte F, Discepolo V, Del Vecchio L, Salvatore F, Berni Canani R. Altered
miR-193a-5p expression in children with cow's milk allergy. Allergy 2018;73:379-
386.

Nunziato M, Starnone F, Lombardo B, Pensabene M, Condello C, Verdesca F,
Carlomagno C, De Placido S, Pastore L, Salvatore F, D'Argenio V. Fast
Detection of a BRCA2 Large Genomic Duplication by Next Generation
Sequencing as a Single Procedure: A Case Report. Int J Mol Sci. 2017;18(11).
Cariati F, Savarese M, D’Argenio V, Salvatore F, Tomaiuolo R. The SEeMORE
Strategy: Single-tube Electrophoresis analysis-based genotyping to detect
MOnogenic diseases Rapidly and Effectively from conception until birth. Clin
Chem Lab Med. 2017;56:40-50.

De Palma GD, Colavita I, Zambrano G, Giglio MC, Maione F, Luglio G, Sarnelli
G, Rispo A, Schettino P, D’Armiento FP, De Palma FDE, D’Argenio V,
Salvatore F. Detection of Colonic Dysplasia in Patients With Ulcerative Colitis
Using a Targeted Fluorescent Peptide and Confocal Laser Endomicroscopy: A
pilot Study. PlosOne. 2017;12:e0180509.

D'Argenio V, Torino M, Precone V, Casaburi G, Esposito MV, laffaldano L,
Malapelle U, Troncone G, Coto I, Cavalcanti P, De Rosa G, Salvatore F,
Sacchetti L. The Cause of Death of a Child in the 18th Century Solved by Bone
Microbiome Typing Using Laser Microdissection and Next Generation
Sequencing. Int J Mol Sci. 2017;18.

Nardelli C, Granata |, laffaldano L, D'Argenio V, Del Monaco V, Maruotti GM,
Omodei D, Del Vecchio L, Martinelli P, Salvatore F, Guarracino MR, Sacchetti L,
Pastore L. MiR-138/miR-222 over-expression characterizes the miRNome of
amniotic mesenchymal stem cells in obesity. Stem Cells Dev. 2017;26:4-14.
Nardelli C, Granata |, laffaldano L, D'Argenio V, Del Monaco V, Maruotti GM,
Del Vecchio L, Martinelli P, Salvatore F, Guarracino MR, Sacchetti L, Pastore L.
Sex-comparative analysis of the miRNome of human amniotic stem cells during
obesity. Stem Cells Dev 2017;26:1-3.

D'Argenio V, Petrillo M, Pasanisi D, Pagliarulo C, Colicchio R, Tala A, de Biase
MS, Zanfardino M, Scolamiero E, Pagliuca C, Gaballo A, Cicatiello AG, Cantiello
P, Postiglione |, Naso B, Boccia A, Durante M, Cozzuto L, Salvatore P, Paolella
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22.

23.

24.

25.

26.

27.

28.

29.

30.

G, Salvatore F, Alifano P. The complete 12 Mb genome and transcriptome of
Nonomuraea gerenzanensis with new insights into its duplicated "magic" RNA
polymerase. Sci Rep. 2016;6:18.

Esposito MV, Nunziato M, Starnone F, Telese A, Calabrese A, D'Aiuto G, Pucci
P, D'Aiuto M, Baralle F, D'Argenio V*, Salvatore F*. A Novel Pathogenic
BRCA1 Splicing Variant Produces Partial Intron Retention in the Mature
Messenger RNA. Int J Mol Sci. 2016;17.

*Co-corresponding authors

Valeria D’Argenio, Giorgio Casaburi, Vincenza Precone, Chiara Pagliuca,
Roberta Colicchio, Daniela Sarnataro, Valentina Discepolo, Sangman M. Kim,
llaria Russo, Giovanna Del Vecchio Blanco, David S. Horner, Matteo Chiara,
Graziano Pesole, Paola Salvatore, Giovanni Monteleone, Carolina Ciacci,
Gregory J. Caporaso, Bana Jabri, Francesco Salvatore, Lucia Sacchetti. No
change in the mucosal gut mycobioma is associated with celiac disease-specific
microbioma alteration in adult patients. Am J Gastroenterol 2016;111:1659-
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Ammesso al Finanziamento annuale individuale delle attivita base di ricerca
(Legge 11 dicembre 2016, n. 232, art.1, commi 295-302) bandito dall’Anvur.
Responsabile scientifico del Progetto dal titolo "Studio delle basi molecolari dei
tumori della mammella eredo-familiari attraverso tecniche di next generation
sequencing" vincitore del programma POR Campania FSE 2014/2020, per il
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promozione di processi di open innovation negli ambiti tecnologici prioritari della
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Da Febbraio 2019, Corresponding Member della Commissione Scientifica sulla
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Dal 2019 membro dell’Editorial Board della rivista High-Throughput (ISSN 2571-
5135).

Autore di capitolo nel Volume “Biochimica Clinica e Medicina di Laboratorio”
ed.1(2017), ed.2 (2018). Edito da EDISES.

Membro della Societa Italiana di Biochimica Clinica (SIBioC)

Reviewer delle riviste scientifiche: IJMS, Molecules, Marine Drugs, Molecular
Sciences, Genes, BMC bioinformatics, Biomedicine, BMJ Open, Gigasciences,
Biochimica Clinica.

18



TRASFERIMENTO

TECNOLOGICO
2018

2018
2017

2016

Dal 2015

ATTIVITA’ DI DIVULGAZIONE
SCIENTIFICA

PREMI E RICONOSCIMENTI

Ottobre 2016

Giugno 2012

Napoli, Luglio 2019.

KronosDNAsrl ha applicato per Horizon 2020 nell'area EIC-SMEInst-2018-2020,
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next generation sequencing’, vincitore del Premio Start Cup Campania 2015 (5°
classificato), e del Premio Speciale Pari Opportunita, Premio per I'ITmprenditoria
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ammesso alla fase di accelerazione della prima edizione del programma
BioUpper (finanziato dalla Fondazione Cariplo&Novartis) presso lincubatore
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Napoli Piazza Plebiscito, 25-28 Maggio 2017.
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Vincitrice del Il Premio Internazionale “N. Pascale”, Xl edizione.
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